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SERVICIOS CIENTIFICO TECNICOS
PROTEOMICA

Tarifa del Servicio Tarifa Reducida Tarifa Reducida

2024 1* o+ Unidad Condiciones
Determinacion masa proteinas/peptidos por espectrometria de masas (MALDI 421 35,1 17,1 €/muestra de 1 a 4 muestras
TOF) 30,0 25,0 12,2 €/muestra 5 muestras o mas
Identificacion de proteinas provenientes de geles SDS-PAGE por 63,2 52,7 30,4 €/muestra de 1 a 7 muestras
espectrometria de masas (LC-ESI-MS/MS) 53,4 445 27,1 €/muestra 8 muestras o mas
Identificacion de proteinas en muestras complejas por espectrometria de masas 96,5 80,5 46,4 €/muestra de 1 a 7 muestras
de alta resolucién y movilidad iénica 81,6 68,0 41,4 €/muestra 8 muestras o mas
SDS-PAGE minigel, 7cm (incluye tincion con coomassie y escaneo) 81,1 67,6 37,3 €/gel
SDS-PAGE minigel, 7cm (incluye tincion con coomassie y escaneo) 31,0 22,8 €lgel
Escaneado No Fluorescente 8,0 6,7 2,8 €/gel
Escaneado de Western Blot por infrarrojos (Odyssey CLx) 12,5 10,0 6,0 €/15 minutos . . . )
- - - el tiempo minimo de uso sera de 15 minutos
Escaneado de Western Blot por infrarrojos (Odyssey CLx) 6,0 5,0 3,0 €/15 minutos
Extraccion de proteinas (compatible con espectrometria de masas) 50,1 41,7 33,4 €/muestra
Precipitacion de proteinas 37,2 31,0 16,1 €/muestra
Cuantificacién proteina total por ensayo colorimétrico 20,7 17,2 9.3 €/muestra de 1a4 muestras
14,0 11,7 7,0 €/muestra 5 muestras o mas

Deplecion HSA e IgG en suero/plasma humano 56,6 47,2 34,3 €/muestra

. . 33,3 27,7 15,8 €/muestra de 1 a 4 muestras
Cambio de buffer (Amicon) 23,8 19,8 12,7 €/muestra 5 muestras o mas
Cuantificacion relativa de. Proteina§ §in rr??r(?aje (I.abel-f're.e? po.r e:spectro’rr.letria 106,0 88.3 50,4 €/muestra Para el analisis bioi.nformético .c'onsultad al SCT
de masas de alta resolucién y movilidad iénica (sin analisis bioinformatico) de Biocomputacion
Desarrollo de método para cuantificacion dirigida de proteinas por LC-ESI- .
MS/MS (técnica SRM) ' 179.3 1494 87,6 €/proteina

P , - 96,2 80,2 45,5 €/muestra De 1 a 7 muestras
Cuantificacion dirigida de proteinas por LC-ESI-MS/MS (técnica SRM) 756 63.0 386 e/muesira 8 muUestias o mas
Cuantificacion de esteroles por HPLC-MS/MS (técnica SRM) consultar consultar consultar
Extraccion de metabolitos y lipidos en plasma/suero 13,4 11,2 6,9 €/muestra
Uso de Ultracentrifuga 8,5 7,0 5,0 €/hora
Asesoramiento cientifico-técnico personalizado 42 35 14 €/hora

' Precio aproximado, podra verse modificado en funcion de la dificultad de la puesta a punto
* La tarifa reducida 1 se aplicara a financiaciones gestionadas por Organismos Publicos de investigacion u otras organizaciones publicas
** La tarifa reducida 2 se aplicara a financiaciones gestionadas por el IACS, Universidad de Zaragoza e IS Aragon

Centro de Investigacion Biomédica de Aragén (CIBA)
Tarifas vigentes a partir de 1 de enero de 2024



